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教育经历 

    博士研究生，2017 年-2021 年 4 月，香港浸会大学化学系 

导师：蔡宗苇教授 

研究方向 1：化学蛋白质组学鉴定环境污染物的靶标蛋白 

研究方向 2：化学转录组学鉴定戴有 dpCoA“帽子”RNA 的非典型戴帽修饰 

    硕士研究生，2013 年-2016 年，清华大学化学系 

导师：刘红霞副教授，蒋宇扬教授课题组 

研究领域：开发质谱与微流控芯片联用的方法、以及代谢组学方法用于药物分析 

    本科学士，2009 年-2013 年，南开大学化学学院 

 

工作经验 

    2021 年-至今，香港大学化学系，博士后研究员 

导师：支志明院士 

研究方向：化学蛋白质组学鉴定金属药物的靶蛋白及其作用机理 

    2016 年-2017 年，香港浸会大学环境与生物分析国家重点实验室，研究助理 
 

获得荣誉 

    2021 年北美华人色谱学会，优秀学生奖 
    2017 年-2020 年香港政府博士生奖学金 
    2020 年中国分析测试协会科学技术奖 CAIA 奖，特等奖，第 7 主要完成人 
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近五年主持或参加的科研项目 

（1）国家自然科学基金委员会，青年科学基金项目，21806134，基于质谱代谢组学的三氯卡班

及其羟基代谢物的肝脏毒性机制研究，2019-01-01 至 2021-12-31，28 万元，结题，参与 

（2）国家自然科学基金委员会，青年科学基金项目，21705136，发展化学蛋白质组学平台用于

筛选天然产物的靶蛋白，2018-01-01 至 2020-12-31，25 万元，结题，参与 

 

主要科研工作简介： 

硕士研究生阶段研究方向（2013年-2016年） 

2013 年，我通过保研资格加入清华大学化学系蒋宇扬教授的课题组。蒋教授的团队致力于

抗肿瘤药物的研究，并于 2018 年与北京大学共同建立了肿瘤化学基因组学国家重点实验室。我

在研究生期间，主要学习了液相色谱与质谱联用技术，并利用代谢组学研究抗肿瘤药物的分子

机理。其次，我也尝试通过微流控芯片与质谱联用技术来构建血脑屏障模型，从而实现脑部肿

瘤药物的初筛，相关研究成果发表于 Analytica Chimica Acta 杂志。 

 

博士研究生阶段研究方向（2017年-2021年） 

2017 年，我获得香港政府博士研究生奖学金（HKPFS），在香港浸会大学化学系开展博士生

阶段的研究。博士生导师为环境化学与生物分析国家重点实验室主任蔡宗苇教授。期间，我系

统学习了蛋白质组学和一些化学生物学的相关技术，并结合化学蛋白质组学、代谢组学等方法

来研究潜在环境污染物全氟辛酸（PFOA）可能的毒性机理。我们通过研究发现，全氟辛酸靶

向乙酰辅酶 A 羧化酶 Acaca 和 Acacb，从而影响了线粒体功能。该研究为 PFOA 的毒性机理提

供了新的靶点，该研究成果发表于 Analytical Chemistry 杂志上。 

其次，博士期间，我们与生物系的夏亦荠教授一起合作，首创 tagSeq 方法结合最新的核酸

测序技术——牛津纳米孔测序技术来鉴定 RNA 非典型加帽修饰。近期研究发现，原核和真核生

物的一部分 RNA 的 5’端都具有一些非典型加帽修饰，包括去磷酸辅酶 A（dpCoA）和烟酰胺

腺嘌呤二核苷酸分子（NAD）修饰。我们一起开发了 tagSeq 的全新方法以鉴定和分析戴有

dpCoA“帽子”的 RNA，发挥了牛津纳米孔长测序的优势，可以直接分析 dpCoA-RNA 的转录

起始位置、选择性剪切等序列信息。再者，牛津纳米孔测序平台也可用于研究环境污染物对

DNA甲基化、RNA甲基化等表观遗传学的调控机理。本人以第一作者将相关研究发表于 Nature 

Protocols 和 Analytical Chemistry 上。 

 

博士后阶段研究方向（2021年-2023年） 

2021 年 6 月，我加入香港大学支志明院士团队，进行博士后阶段的研究。主要利用化学蛋

白质学技术和细胞生物学技术来研究金属类药物的抗癌机理。相关成果在整理中，有一篇文章

在投稿中，还有一篇在准备中。该工作得到团队的大力支持，并在 2023 年港大化学系与英国帝

国理工学院化学系共同组织的会议中进行了口头报告。这部分研究展示了化学生物学方法结合

多组学技术在药理学研究领域具有广泛的应用前景。 


